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河南西峡恐龙 1 85
r D N A 片段质疑

’
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,

广州 5 10 2 7 5)
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,
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摘 要 按照
: D N A 的结构特点

,

将 D A 18 sl
,
7 与其他 8 种生物的

: D N A 序列进行排列 比

较
,

结果表明这 2 个序列不是恐龙
r
D N A 片段

,

D A 1 8S 7 看来更接近一种植物
r D N A 片段

(与金虎尾的同源性达 94 % 以上 )
,

而 D A 18 S I 与 2 种参与比较的真菌
r D N A 序列有很高的

同源性 ( 88
.

3 %和 89 % )
,

它们与脊椎动物
r
D N A 的同源性分别只在 67

.

8 % ~ 74
.

1% 之间
.

关键词 恐龙蛋
,

西峡
,

185 rD N A
,

序列分析

分类号 Q 3 4 9
·

5

安成才等人 (以下简称安文 ) 从河南西峡一枚保存方式特殊的恐龙蛋化石中提取了

遗传物质 D N A
,

并获得了 D A 18 5 1等 6 个包含 1 8 5 r D N A 片段的克隆
.

通过 D N A 测序

及其分析
,

他们发现这些序列与鸟类
、

两栖类
、

爬行类及人类等的 1 85 r D N A 具有很高的

同源性
,

但是与原核生物无显著同源性
,

所以他们认为这些序列是恐龙 185
r D N A 片段

(见安文表 1 ) 〔
` 〕

.

我们对安文发表 的数据重新进行 了分析
,

并得出与他们不同的结论
.

我们认为把

D A 1 8 5 1 等序列作为恐龙 1 85
r D N A 序列的结论是错误的

,

这是在对 D A 1 8 S I 等序列进

行 比较分析时的失误造成的
.

1 材料与方法

( 1) 分析所用的核酸序列来源
.

D A 1 8 S I 和 D A 1 8 S 7 序列取自于安成才等发表 的数

据 〔` 〕 ,

其它序列均从美国和欧洲分子生物学数据库 G en aB
n k 和 E M B L 中获得

,

其编号分

别为
:

人类 ( H u m a n ) H S 1 8S (H o m o s a P i e n s ) e m b / k o 3 4 3 2
,

鸟类 ( A v e s ) A P 1 8S (八 n a s

P l a yt r
勺

n c h o s ) e m b / d 3 8 3 6 2
,

爬 行类 ( R e p t i l e ) S U 1 8 S ( S c e l oP
o r u s u n d u l a z u s ) e m b /

m 5 9 4 0 0
,

两栖类 ( A m p h ib i a ) X L 1 8 S ( X e n
oP

u s l a e v i s ) e m b / x o 2 9 9 5
,

植物 ( P la n t )M A 1 8 S

( 材d lP i g h i a c o c c i g e r a ) g b / 12 4 0 4 6
,

植物 ( P l a n t ) A R z 8 S ( A
r a b i tOP

s i s t h a l i a n a ) e m b /
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x l 6 O7 7
,

真菌 ( F u n g i ) U M 18 S ( U s r i l a g o 。 卿d is g b / u O 9 5 3 5
,

真菌 ( F u n g i ) B A 1 8 S

( B a s i d i o哪
c e t e 卿m b i

o n t o f AP
t e r o s t i g m a c o l l a r e ) e m b / x 6 2 3 9 6

.

( 2 ) 核酸序列排 列和 同源性分 析
.

用 P C g e n e 6 和 M u l t a l i n 软件包
,

K u n 。
值 按

K im u r a 〔2〕
方法计算

,

树图由 P H Y L I P 软件包生成 (其中
,

D A 18 S 一和 D A 1 8 S 7 的 P C R 引

物序列川均未参与序列排列和计算 )
.

2 结果与讨论

我们将安文发表的 D A 1 8 S I
,

D A 1 8 S 7与美国和欧洲分子生物学数据库 (G e n B a n k 和

E M B L ) 中的核酸序列进行了比较
,

这 2 种序列与许多生物的核糖体小亚基 R N A (S S U

r R N A ) 有很高的同源性
,

它们是属于真核生物类 S S U r R N A 基因的片段
,

该片段编码

的
r R N A 位于 S S U r R N A 的 5 ’

端的第二高变区 ( V Z ) 中
〔3〕 (图 l )

.

岑
v Zb

3` 5

令
. . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

H 3 4 n t

X 2 6 n !

Y 25以

D A 18 S I 23址

D A 1 8 S , 24 o t

H S加 t

X 2 7 n t

Y . , n l

D A I S S I 6m

O A 18 S 7 Z l nt

图 1 对应于 D A 1 8S I
,

D A 1 8 S 7 的 S S U
r
R N A 结构示意图

保守区和高变区分别用粗线和细线表示
.

箭头上的数字指出该片段在人类 18
5 :

R N A 中的位

置
.

来自不同生物的 S S U
r
R N A 在 V

Zb ,
V Z。

区的核昔酸长度
,

分别由该区下的数字和字母表

示 ( H
:

人类
;

X
:

爪蟾
;

Y
:

酶母 ; nt
:

核昔酸 )

F ig
.

1 S e h e m a t i e d ia g r a m o
f S S U

r R N A m o s a ie s t r u e t u r e w h ie h
s
h

o w s th
e e v o

l
u t io n a r y e o n s e r v e

d

(

—
) a n

d d iv e r g e n t (

—
)

a r e a s e o r r e s p o n
d in g r o t h

e f r a g m
e n t s o f D A 1 8 S I

,
2

,
4

,
6

,
7 a n d g

根据该区的结构特点
,

将 D A 1 8 S I
,

D A 18 S 7 与 4 种脊惟动物
、

2 种植物和 2 种真菌

的
r D N A 序列进行了正确的排列 (图 2) 和同源性比较 (表 1 )

,

我们的结果表 明
,

D A 185 7

与高等植物金虎尾 协了口 lP 心 hl a
co “ i g er a) 的同源性高达 94 % 以上

,

D A 1 8 S I 与 2 种真菌
r D N A 序列相 比

,

具有较高的同源性
,

可达 88
.

3%以上
,

D A 1 8 SI 和 D A 1 8 S 7 与脊椎动物

的序列同源性却分别只在 67
.

8 % ~ 74
.

1%之间
.

表 1 D A 18 S I 和 D A 1 8 S 7 与其他生物 r D N A 之 l司的同源性

T a
b

.

1 H
o
m

o lo g ie s
b

e t w e e n
D A 1 8S I

,

D A 1 8S 7 a n
d t h

e r D N A s e q u e n e e s o f o t h e r s p e e i s e s

M A 1 8 S A R 1 8 S U M 1 8S B A 1 8 S X L 1 8 S S U 1 8 S A P 1 8 S H S 1 8 S

D A 1 8 S I 82
.

0 82
.

0 88
.

3 8 9
.

8 7 0
.

3

D A 1 8S 7 9 4
.

4 9 3
.

3 8 1
.

6 8 2
.

3 6 9
.

2

6 8
.

8

6 7
.

8

7 1
.

1 7 1
,

9

7 1
.

3 7 4
.

1

我们将序列比较的同源百分数按 K im u r a 方法 〔2〕
转化成 K u n c

值 (表 2 )
,

并以 K u n e

值构建了一个树图 ( 图 3 )
,

该树图更加清楚地表明
,

D A 1 8 5 7 与两种植物构成紧密相关

的一簇
,

而 D A 18 SI 则与真菌十分接近
,

相反
,

它们与 4 种脊椎动物都有较远的距离
.
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图 2 D A l s s l
,

D A 18S 7 与其他生物
r
n N A 的序列排列

仅标明与 D A 18S I 不同的核昔酸
,

与 D A 18 sl 相同的核昔酸以圆点代表
,

缺失以短线代表

F i g
.

2 A li g n m e n t o f D A 一55 1 a n d D A z s s 7 w i t h t h e p a r t i
a
l 1 8 5 r

R N A s e q u e n e e s f r o m e
i g h t

o t h e r d if fe r e n t s Pe e
i
e s

表 2 根据 图 2 的序列排列
,

将 D A 1 8 S I 和 D A 1 8S 7 与其他生物进行比较

所获得的 K u n e 值 ( X 1 0 0 0 )

T
a b

.

2 P
a
i
r
w i

s e e o m p ar is o n o f t h e D A 1 8S I
a n d D A 18S 7 w it h t h e p a r t i

a l 185
r R N A s e q u e n e e fr o m

e
ig h t o t h e r s P e e

i
e s b a s e d o n t h e s e q u e n e e a l ig n

me
n t i n F ig

·

2 K u
cn

v a l u e s ( X 1 0 0 0 ) w e r e o b
-

t a in e d a e e o r d i n g t o K im u r a 5 m e t h o d ( 2 )

1 2 3 4 5 6 7 8 9

D A 18S I

B A 1 8 S

U M 1 8 S

D A 18S 7

M A 18S

A R 1 8S

X L 1 8S

H S 1 8S

A P 1 8S

S U 1 8S

0 8 0

0 8 7

1 3 2

1 6 5

1 6 4

30 5

3 0 6

3 0 5

29 7

0 9 9

1 6 4

1 7 1

19 2

33 1

3 4 0

3 3 0

2 9 0

3 1 3

3 1 3

0 3 9

0 6 8

35 1

38 6

3 6 0

3 4 9

0 8 6

3 4 2

3 4 1

3 1 6

3 1 4

3 7 7

4 0 5

3 7 6

3 4 9

0 86

0 8 1

0 7 4

J任1100行月沙了内匕巴口7
.
J
任月任,工,人1占六j八」

0 6 3

0 62 0 7 4

综上所述
,

我们认为安文报道 的 D A 18 S I 等序列并不是恐龙 的 1 85
r D N A 片段

,
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D A 1 8 S 7 是一种高等植物 1 85 r D N A 片段
,

D A 1 8SI 是一种与真菌有较大同源性的
r D N A

片段
.

D̂ 】SS 】

R̂ 185

别】8S

KU n C

0
.

0 2 5 0
.

02 0 0
.

0 1 5 0
.

0 10 0
.

0 0 5 0

F ig
·

3

图 3 以表 2 的 K u n c

值建立的树图

S im p le d e p ie t l o n s o f t h e t r e e s u g g e s t i
n g t h e p h y lo g e n e t i

e r e l a t i
o n s h i p o f D A 18S I a n d D A 18S 7

w i t h o t h e r a n a ly s e d s p e e
i
e s

.

T h e t r e e w a s e o n s t r u e t e d u s
i
n g K

u n e v a lu e s fr o m T a bl e Z

我们对 D A 1 8 S I 等序列的比较分析得出与安文不同的结论
,

这并不是我们采用了与

他们不同的分析材料和方法所致
.

安文在分析时认为
:

D A 1 8SI 等序列与鸟类有较高的

同源性
,

又排除了细菌和人污染的可能性
,

这就可以推测 D A 1 851 等为恐龙 1 85
r D N A 片

段
.

这一推论的理由显然是不充分的
,

因为还有其它生物类群如植物
、

真菌和原生生物

等没有加以比较和分析
.

由于这个原因
,

D A 1 8S 7 与植物金虎尾同源性高达 94 环以上未

能及时被发现
.

另外
,

在序列比较分析时
,

根据
r R N A 高级结构和进化规律

,

正确进行序列排列是

非常重要的
〔“

,

们
.

在安文图 5 中
,

D A 1 8 S I 的 3
,

末端的 20 个核昔酸是 P C R 引物序列 (象

鼻虫
r D N A )

,

但是
,

在其它生物 (除无脊椎动物 S P R R N 外 ) 的
r D N A 序列中都没有将

与该引物对应 的序列列入
,

该图在 3 ,

末端的序列排列完全是任意的
,

尤其是人类 18 5

r R N A 序列比应有长度短了 44 个核昔酸
.

最后
,

我们认为虽然 D A 18 S I 等并不是恐龙
r D N A 片段

,

但并不排除从河南西峡这

枚恐龙蛋中可以提取真正的恐龙基因的可能性
.
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